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DEP gendmica

> La seleccion gendmica es la identificacion de animales
superiores en base a DEP gendmicas

« Uso e interpretacion es igual a las DEP convencionales
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> La selecciéon gendmica permite MAYOR PROGRESO GENETICO porgue contamos con la
informacion para hacer seleccion mas temprano con mayores precisiones

= Mayor beneficio relativo en caracteres que se expresan tardiamente o requieren pruebas de
progenie

» Calidad de canal y de carne, Longevidad

> APORTE MAS GLOBAL del mejoramiento genético al poder incluir caracteres relevantes pero que son de
dificil medicidn en establecimientos comerciales

Calidad de canal y de carne
Resistencia genética a enfermedades
Eficiencia de conversion del alimento
Emisiones de metano

e
L™ |




Beneficios de la Seleccidon Gendmica
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> La selecciéon gendmica permite MAYOR PROGRESO GENETICO porgue contamos con la
informacion para hacer seleccion mas temprano con mayores precisiones
= Mayor beneficio relativo en caracteres que se expresan tardiamente o requieren pruebas de
progenie
» Calidad de canal y de carne, Longevidad

> APORTE MAS GLOBAL del mejoramiento genético al poder incluir caracteres relevantes pero que son de
dificil medicidn en establecimientos comerciales

= Calidad de canal y de carne

» Resistencia genética a enfermedades -
= Eficiencia de conversion del alimento

= Emisiones de metano

Estrategias a futuro

ﬁ Nuevos protocolos HPG

Condicion Corporal

i

FAMACHA® siuisl * - Y

( v Genémica en Merino

* Poblacion de entrenamiento
= 50K, I5K,25K? Ciappesoni
* 2.3.000 animales &Goldberg




Beneficios de la Seleccidon Gendmica

> La seleccion gendmica permite MAYOR PROGRESO GENETICO porgue contamos con la
informacion para hacer seleccion mas temprano con mayores precisiones
= Mayor beneficio relativo en caracteres que se expresan tardiamente o requieren pruebas de
progenie
» Calidad de canal y de carne, Longevidad

> APORTE MAS GLOBAL del mejora
dificil medicidn en establecimi

= Calidad de canal y de carne
» Resistencia genética a enfermedades
= Eficiencia de conversion del alimento
= Emisiones de metano

to genético al poder incluir caracteres relevantes pero que son de
omerciales

-

Estrategias a futuro

v" Nuevos protocolos HPG

Condicion Corporal

PN

FAMACHA® sl * * y

Progenie

( v" Genoémica en Merino

* Poblacion de entrenamiento
= 50K, I5K,25K? Ciappesoni
* 2.3.000 animales &Goldberg




Beneficios de la Seleccidon Gendmica

> La seleccion gendmica permite MAYOR PROGRESO GENETICO porgue contamos con la
informacion para hacer seleccion mas temprano con mayores precisiones
= Mayor beneficio relativo en caracteres que se expresan tardiamente o requieren pruebas de
progenie
» Calidad de canal y de carne, Longevidad

to genético al poder incluir caracteres relevantes pero que son de
omerciales

> APORTE MAS GLOBAL del mejora
dificil medicidn en establecimi

= Calidad de canal y de carne
= Resistencia genética a enfermedades

Estrategias a futuro

v" Nuevos protocolos HPG

Condicion Corporal

PN

FAMACHA® misfsl * * /

Progenie

( v Gendmica en Merino

= Poblacion de entrenamiento
= 50K, I5K,25K? Ciappesoni
* 2.3.000 animales &Goldberg




» SNP: 1 45
= Polimorfismo de nucledtido simple, marcador molecular o TS
= Base de los desarrollos actuales, a partir del secuenciamiento €%’ -
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completo del genoma (humanos, bovinos, ovinos, etc)

T A T AT
sy ] 3G C

» GENOTIPAR:
= Analisis por el cual se determina el genotipo de un individuo para
todos los SNP que estén incluidos en el panel o chip

= Plataformas de analisis actuales que permiten genotipado en
tiempos y costos razonables para uso productivo

= El genotipado resultante es la informacion utilizada en seleccion
genomica

» PANEL O CHIP DE SNP

= Conjunto de SNP especifico utilizados en el genotipado
= Diferentes densidades: diferente nimero de SNP

Baja: >17k SNP
Media: 50 - 60k SNP /




+ Seleccidon gendmica
» Ahora fortalecida a través de dos herramientas a

nivel molecular

« Secuenciamiento del genoma que ha permitido la
identificacion de SNP (marcador molecular)

» Tecnologias que permiten la caracterizacion
confiable y simultanea de MILES de SNP
— ej bovinos: $191 por 54k SNP chip

» Para ovinos 60k SNP chip disponible en breve

(SNP = polimorfismo de un solo nucleétido = variacion que afecta a un
solo nucledtido (A, T, C, G))
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n vispera de una Revolucion

Seleccion gendémica
* Ahora io..2'~~"~ - . uves de dos herramientas a

nivel molecular
« Secuenciamiento del genoma que ha permitido la
identificacion de SNP (marcador molecular)
» Tecnologias que permiten la caracterizacion
confiable y simultanea de MILES de SNP
— ej bovinos: $191 por 54k SNP chip

« Para ovinos 60k SNP chip disponible en breve

(SNP = polimorfismo de un solo nucleétido = variacion que afecta a un
solo nucleotido (A, T, C, G))

4 Diciembre 2007: Chip 57k SNP lllumina BovineSNP50

. BeadChip
Enero 2009: Evaluacion genética oficial Estados Unidos
con gendémica
2018: Todos los toros joévenes de los grandes centros de
Inseminacion seleccionados en base a seleccion
gendmica (Europa, NZ, Australia)

Hereford Genomic
| Developments

Hereford wili be first breed 1o deveiop and market its own
genomic predictions,

PULLING IT ALL TOGETHER:
GENOMIC-ENHANCED EPDS

The American Angus Association® prox hanced selection tools to Angus breeders.
With the arrival of IGENITY® genomic the headquarters office, a new
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Seleccion gendémica
» Ahora fortalecida a través de dos herramientas a

nivel molecular

« Secuenciamiento del genoma que ha permitido la
identificacion de SNP (marcador molecular)
» Tecnologias que permiten la caracterizacion
confiable y simultanea de MILES de SNP
— ej bovinos: $191 por 54k SNP chip

« Para ovinos 60k SNP chip disponible en breve

(SNP = polimorfismo de un solo nucleétido = variacion que afecta a un
solo nucleotido (A, T, C, G))

= CONSORCIO INTERNACIONAL OVINO

= Secuenciamiento completo del Genoma Ovino

= Paneles de SNP : 50k, 17k, 8k
* Inclusién de SNP para paternidad “Charrua”

4 Diciembre 2007: Chip 57k SNP lllumina BovineSNP50
. BeadChip
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The American Angus Association® provides enhanced selection tools to Angus breeders.
With the arrival of IGENITY™ genomic profiles to the headquarters office, a new
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Single Step update
Internationally, Single Step is the best practice genetic evaluation system for production
species. B+LNZ Genetics’ investment in this technology will provide you with more accurate @ @
genetic information and a much quicker turnaround time between information in and out. A |
Single Step enables the genetic potential of younger breeding animals to be identified much A

earlier and therefore speeds up your genetic gain by years if you have SNP chip genotypes.




Ecuacion de
prediccion

DEP gendmica J

Poblacion de
referencia

registro+genotipos
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DEP gendmica J
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Ecuacion de
prediccion

Integracion a las

evaluaciones
genéticas

Banco de ADN

Base de datos
genomicos

Poblacion de

referencia
registro+genotipos

* Bases de datos nacionales
e En conexion con
evaluaciones genéticas
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Construccion de las poblaciones de referencias = L - [Romney)  [pon s o Lags
> Registros de las caracteristicas = SoEn T |ceDac)
= Caracteres de dificil medicion!! o) S )
' MeriinPLUS| | Texel| |Corriedale PRO | Palo a Pique|
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» ADN de los animales con registro
= Banco de ADN Genomico Animal — INIA Las Brujas
= Corriedale, Merino, Dohne, Texel, Criollos

» Genotipado de las muestras de ADN

= Apuesta al financiamiento nacional e internacional
= Socios en iniciativas internacionales en la

International Sheep Genomics

g enerac | (,) ] d e p an el es d e S N P Consortium: Subgroup on parentage
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Maximizar respuesta a la inversion en gendomica

Poblaciones de referencias de “alto valor”

» Valor de lainformacidn fenotipica:
= Apuesta al registro de caracteristicas que hagan la
diferencia
= Base para proveer la mayor cantidad de informacion
de valor al cabafiero por la inversion en genotipado
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» Tamano de las poblaciones de referencia condiciona
la precision de los DEP genomicos T . v, e g . . e,
= 4+ precision, + progreso genético ‘ B R TS
= + precision, + adopcion de la herramienta — /,
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SMARTER
SMAII RuminanTs breeding for Efficiency and Resilience

= GRUPO DE TRABAJO 6 (WP6):
Evaluaciones genéticas internacionales

" hoamal Eatl

* Recomendaciones sobre uso estratégico de
marcadores en base a eficacia y precio
* Harmonizar los registros productivos
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= Crear una iniciativa internacional que facilite y
promueva el intercambio de informacion,
conocimiento y datos (fenotipos, genotipos vy
pedigree) para las colaboraciones internacionales

& sntabh annabters ang

= Realizar la primera evaluacion genética internacional a través de la union de bases de
datos fenotipicos y genotipos y la creacién una poblaciéon de entrenamiento compartida

TEXEL: Reino Unido + Irlanda + Uruguay




0 deracione Al E
» Genomica: es una herramienta aplicable en mejora genética

> No define los objetivos de seleccion

= Generala posibilidad de incluir caracteristicas relevantes
= Calidad de la carne, eficiencia de conversion y salud animal
» Nuevos desafios: reducir emisiones de metano

» Optimizar inversion, maximizar respuesta
* Nucleo de informacidn: sistematizar registros a nivel nacional
« Organizar registro de variables caras

» Lainformacion nacional
= Clave paralas colaboraciones internacionales
= QOportunidad para ganar-ganar
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